OPTIMER DB
MED GENOMISK TEST

Med en genomisk test pa dine renracede hundyr far du:
¢ Indblik i dyrenes steerke og svage sider samt deres ekonomiske potentiale
® Mulighed for malrettet anvendelse af kenssorteret seed og kedkvaegssed

® Bedre kombination af ko og tyr i insemineringsplanen.
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Avlsvardital med hojere sikkerhed giver bedre beslutninger

Malretter din brug af kenssorteret sd og kadkvaegssaed

Anvendelse af kenssorteret seed og kedkvaegssaed er nedvendigt for at fa den fulde
effekt af genomisk test. Brug den nye viden, nar du udveelger de keer og kvier, du
inseminerer med kenssorteret sad, konventionel saed, kedkvaegssad eller selger

—det seetter skub pa det avismaessige niveau.

Brug af udelukkende konventionel s=d
giver kviekalve efter tilfeldige hundyr
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Dokumenteret effekt

Den bedste halvdel af keerne i din besatning performer
langt bedre, nar de er sorteret ud fra genomiske avlsveerdital

i forhold til, hvis sorteringen sker ud fra deres afstamning. |
tabellen til hojre er forskelle i produktionsresultat vist for den
avlsmaessigt bedste og ringeste halvdel af besztningen, nar
dyrene er opdelt ud fra genomiske avisvaerdital eller afstam-
nings avisveerdital for hhv. Y-indeks, frugtbarhedsindeks,
indekset for yversundhed og holdbarhed.

De kvier, der star i stalden, bliver ikke bedre af at blive gen-
omisk testet, men man er i hojere grad i stand til at finde de
avlsmaessigt bedste, som performer bedre, nar de bliver keer.

Brug af genomisk test, KSS og kedkvaeg
giver kviekalve efter de bedste hundyr
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Ved at bruge genomisk test i kombination med kens-
sorteret s2d og kedkvagssad oges det avismassige

niveau af kviekalvene, som fedes i bes@tningen

Forskel i produktionsresultat for avismassigt bedste og ringeste halvdel

Genomisk

Egenskab avisveerdi Afstamning
Kg maelk, 305-dages i 1. lakt. 478 387
Kgfedt, 305-dagesi 1. lakt. 27,2 18,4

Kg protein, 305-dagesi 1. lakt. 20,9 16,0
Dage fra 1. til sidste ins. i 1. lakt. -11 -
Dage fra 1. til sidste ins. i 1. lakt. -14 -9

% keer med mastitisbehandlingi 1. lakt. 5,2 -3,8

% keer med mastitisbehandlingi 2. lakt. -6,8 -1,6
Overlevelse til 2. laktation 11,4 3,9

Overlevelse til 3. laktation 7,1 1,0



Klart billede af kviens ekonomiske potentiale

Det gennemsnitlige avlsmaessige niveau af kvierne er det samme, uanset om de har
indekser baseret pa afstamning eller genomisk information. Avlsverditallene pa den
enkelte kvie kan dog e&ndre sig markant. Zndringerne skyldes, at afstamningsin-
dekser (gennemsnit af foraeldrenes indeks) er ret usikkert bestemt, mens der er hej
sikkerhed, nar dyret er genomisk testet —sikkerheden pa en genomisk testet kvie er
pa hejde med sikkerheden pa en ung insemineringstyr fra kvaegavlsforeningen.

Eksempelbesatning:
Hvad sker der, nar man gar fra afstamning til genomisk avisveerdital?

e Gennemsnit er uendret—ca. 15 NTM enheder

e Kvien med det hojeste NTM er 4 indeksenheder hejere
e Kvien med det laveste NTM er 6 indeksenheder lavere
e Det maksimale fald er pa 15 indeksenheder

e Den maksimale stigning er pa 16 indeksenheder

Fokus pa kviens staerke og svage sider

Med genomisk test kan du komme teettere pa det sande billede af dine kvier.

Du har maske fokus pa sterrelsesmaessigt mere homogene keer eller malkeorganer,
som passer i robotten. Her ses avlsvaerdital for malkeorganer hos en kvie fer og efter
genomisk test.

Foryveriihmfning 103]Fast = ]
Bagyverbredde 104 | Bred | ] |
Hagyverhopse 103]Hei [ | |
Vverband 89| Svagt e Make-
Yverdybde 110|Hept e organer
Yverbalance 96| Bagtungt | ] 109
Pattelongde 105 Lange | |

Pattetykielse 110 Tykke |

Forpatieafstand 102 Tatstllede .

Bagpatieplacering 93] vidtsaied  —

Avisvaerdital for malkeorganer for genomisk test

Forywertihasftnng 98|Los

Bagyverbredde 95| smal | ]

Bagyverhode af |Lav -

Ywerband 90| Svagt | ] Malke-
Yverdybde 95| Dybt =) organer
Yverbalance 92| Bagtungt T w2
Patielengde 96| Kone | |

Patlctykkeise 93| Tynde =

Forpanteatstand 102 | Tatstilede [ ]

B n a9 106 | Taststilede |

Avisvardital for malkeorganer efter genomisk test

Genomisk test kan give et mere retvisende billede af kvien og dermed basis for at
handle mere hensigtsmaessigt.

Kombiner bedre i insemineringsplanen

Med kendskab til dyrenes steerke og svage sider kan du bedre kombinere
kvie/ko og tyr ud fra eksempelvis deres avlsveerdital for egenskaberne i
malkeorganer. Det giver dig ogsa mulighed for at seelge de kvier, der ikke
passer i dit system. Endelig kan man identificere de arvelige defekter, som
kvien beerer, og dermed undga at lave kombinationer med tyre, der baerer
den samme effekt. Derved undgds aborter og misdannede kalve.

Husk dog....

At der er beszetningsmaessige forskelle,
som ger, at det er mere relevant at gen-
omisk teste i nogle besatninger end i
andre. Snak derfor med din avisradgiver,
om det er interessant med netop dine
forudszetninger.
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